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Forenzni vyuziti DNA




K cemu se pouziva DNA

Zjisteni pohlavi

Vylouceni ci usvedceni podezreleho
Urceni rodicovstvi

Identifikace ostatku



Co se z DNA pouziva

Mitochondrialni DNA

Pohlavni chromozomy (Y-STR)

Autozomalni chromozomy
Nekodujici oblasti
Vytipovano par urcitych intronu (Locus)
STR marker (short-tandem repeats)
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Co se meri

DNA Profiling

relativni pozice sekvence v oblasti
Kde oblast zacina?
DNA Fingerprinting
srovnani delek nékolika VNTR (variable number of tandem repeats)

Match between two single source profiles
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Electropherogram data generated using Life Technologies® GeneMapper® software from Thermo Fisher Scientific Inc.



Standardni markery

CODIS (Combined DNA Index System)

FBI - US core loci (rUzné pocCty markeru)

13 CODIS Core STR Loci
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Potize

Kde je Locus?

Rozdil fyzickeho mapovani v Mbp!
Ktere vlakno je spravne?

Jake primery pouzit?
Repeaty jsou kratke (4 pismena)

Chyby nelze dovolit (nekde ale jsou vyjimky)
Opakovani rznych repeatu

RUzné interpretace poctu opakovani (napt. 13 vs 15)
Pouzivaji se rizne sady



Ukazky grafickeho vystupu

Alely AGAT v CSF1PO . Alely AATG v THO1
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Srovnani

Snazil jsem se o porovnatelnost s vysledky
chemickych pokusu

Vice dimenzi profilu, metadata
Implementace v Pythonu

Nacteni lidskych chromozomu je moc pomale
Sady sekvenci s ovérenym vysledkem

Program se pro 11 ze 13 markeru shoduje presné!
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