Kompresia DNA a urcovanie pribuznosti organizmov

V stiboroch
l. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/A.dna,
2. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/B.dna,
3. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/C.dna,
4. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/D.dna,
5. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/E.dna,
6. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/F.dna,
7. http://ksvi.mff.cuni.cz/~mraz/bioinf/G.dna

si DNA ret’azce obsahujiice mitochondridlnu DNA 7 organizmov (orezand na maxi-
madlne 15000 baz, pretoze verzia programu GenCompress pre Windows na dlhsich
ret’azcoch “padala”). Urcite mieru pribuznosti medzi tymito organizmami.

Ndvod: Pouzite program GenCompress, ktory ndjdete napriklad na adrese
http://monod.uwaterloo.ca/downloads/gencompress/.
Nech

e Compress(u) — oznaCuje vystup programu GenCompress aplikovaného na re-
tazec u.

e Compress(u|v) — oznaCuje vystup podmienenej kompresie ret'azca u progra-
mom GenCompress pri znalosti ret’azca v.

“Vzdialenost’” medzi organizmami u a v sa spocita podl’'a vzorca:

D(u,v) =1 — |Compress(u)| — |[Compress(u|v)]

|Compress(uv)|
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